
1

DZIF R-Net Daten

Prof. Dr. med. Dennis Nurjadi

Klinik für Infektiologie und Mikrobiologie 
Universität zu Lübeck / Universitätsklinikum Schleswig-Holstein

11.11.2023



2

Keine Interessenkonflikte



• Pitfalls 

• R-Net Studie 

• Daten

Überblick



ResistenzstatistikResistenzstatistik



Beispiel: Harnwegsinfektion und Mecillinam

• Wie hoch ist die Resistenzrate von E. coli gegen Mecillinam in Deutschland?

Resistenzstatistik Beispiel 



Kresken et al, Antibiotics 2022

Mecillinam Resistenz in DE - Pitfall
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Mecillinam Resistenz in DE - Pitfall
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Mecillinam Resistenz in DE - Pitfall



Wo finde ich die Resistenzdaten?

https://www.who.int/initiatives/glass



Wo finde ich die Resistenzdaten?

https://www.ecdc.europa.eu/en/about-us/networks/disease-networks-and-laboratory-
networks/ears-net-data



https://ars.rki.de

Wo finde ich die Resistenzdaten?



Forschungsbereich: HAARBI



• Das Deutsche Zentrum für Infektionsforschung 

(DZIF) ist ein Zusammenschluss von über 35 

Forschungsinstituten an 7 Standorten in ganz 

Deutschland, die sich der aktuellen Forschung in klar 

definierten thematischen Translationseinheiten (TTU) 

widmen.



Lübeck

Gießen

Berlin

Cologne

Tübingen
Freiburg

Website:
https://www.dzif.de/en/surveillance-multidrug-resistant-bacteria-hospitals

https://www.dzif.de/en/surveillance-multidrug-resistant-bacteria-hospitals
https://www.dzif.de/en/surveillance-multidrug-resistant-bacteria-hospitals


• Resistenzdaten (Prävalenz)

• Biobank

• Datenbank/Genomische Datenbank

• Cohorte für diverse Studien

DZIF R-Net Studie



R-Net 1.0 R-Net 2.0

Zeitraum 2016-2019 2021-2024

Ziel MDRO Prävalenz, BSI MDRO Prävalenz, BSI, Microbiome-Resistome

Sample size “prevalence“ • 400-500 pro Jahr pro Zentrum
• 3GCREB und VRE
• ≥18 J, <48 nach Aufnahme

• 400-500 pro Jahr pro Zentrum (2021 und 
2023)

• 3GCREB und VRE
• ≥18 J, <48 nach Aufnahme

Sample size „bloodstream 
infection“

• 400-500 pro Jahr pro Zentrum
• S. aureus, Enterococcus spp, 

Enterobacter spp, E. coli, Klebsiella spp, 
P. aeruginosa und A. baumannii

• 400-500 pro Jahr pro Zentrum (2022 und 
2024)

• S. aureus, Enterococcus spp, Enterobacter 
spp, E. coli, Klebsiella spp, P. aeruginosa 
und A. baumannii

Genomsequenzierung Ausgewählte Isolate Ausgewählte Isolate

DZIF R-Net Studie



Prävalenz / Kolonisierung bei Aufnahme



DZIF R-Net, unpublished data
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Modifiziert von Xanthopoulou et al, JAC 2020

VREfm – R-Net 1.0 WGS



Risikofaktoren:
Alter
Kontakt zu Gesundheitseinrichtungen
Antibiotika
PPI/Antazida 

VREfm Kolonisationsprävalenz bei Aufnahme +33% 
pro Jahr

à ST117

VREfm – R-Net 1.0 WGS



Study site
non-MDRO 3GCRE CRGN VRE

Total

n % n % n % n %

Site A 418 77.3% 93 17.2% 12 2.2% 18 3.3% 541

Site B 428 88.8% 38 7.9% 6 1.2% 10 2.1% 482

Site C 443 84.4% 55 10.5% 10 1.9% 17 3.2% 525

Site D 449 89.4% 40 8.0% 3 0.6% 10 2.0% 502

Site E 461 91.5% 27 5.4% 6 1.2% 10 2.0% 504

Site F 469 88.5% 45 8.5% 8 1.5% 8 1.5% 530

Total 2,668 86.5% 298 9.7% 45 1.5% 73 2.4% 3,084

DZIF R-Net, unpublished data

Zwischenergebnis R-Net 2.0, Prevalence 2021
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3GCR K. pneumoniae 2016-2021
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WGS Klebsiella pneumoniae

ST307
ST45
ST219
ST14
ST17
ST405
ST15
ST1653
ST20
ST29
ST37
ST48
ST147
singleton

ST307
ST15
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ST219
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ST405
ST607
ST17
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ST258
ST383
ST395
singleton

ST37
ST14
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ST2599
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ST3640
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ST6069
ST641
ST20
ST101
singleton

Kolonisierungsstämme BSI 3GCR/CR-E BSI 3GCs/CS-E

ST307

Modifiziert von Xanthopoulou et al, Antibiotics 2022



Xanthopoulou et al, Antibiotics 2022

WGS Klebsiella pneumoniae



ST307 Klebsiella pneumoniae



Blutstrominfektionen (BSI)
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DZIF R-Net, unpublished data
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DZIF R-Net, unpublished data
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ARS (RKI) vs R-Net
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ARS (RKI) vs R-Net
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ARS (RKI) vs R-Net



Zusammenfassung

• Fallstricke – Resistenzstatistik / Nenner / Bias

• DZIF R-Net Prävelenzdaten (Kolonisierung):
• Zunahme VREfm à ST117
• 3GCRE: Enterobacter spp und Citrobacter spp
• CRE: Prävalenz sehr niedrig

• Isolate verfügbar à Nutzungsvereinbarung DZIF 
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Fragen?
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